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INTRODUCCION
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Dlz;\ibe(:ezs— asociadas cardiovascular (ECV) icroRNAS
Pacientes diabéticos con factores de riesgo comunes no = Ppotenciales biomarcadores
siempre desarrollan complicaciones de este tipo, por lo que dado que intervienen en
. cobra mayor importancia la investigacion de biomarcadores multiples rutas y se
siglo XXI no invasivos para establecer medidas preventivas y encuentran presentes en
terapéuticas de forma precoz, antes de que se produzcan todos los fluidos del
eventos cardiovasculares irreversibles, ya que actualmente, organismo
no existen.

OBIJETIVO MATERIALES Y METODOS

ldentificar los microRNAs, aislados a nivel sérico, que se expresan
diferencialmente en pacientes con DM2, con el objetivo de 1 ‘ Aislamientos microRNAs
asociarlos a un mayor riesgo de sufrir eventos cardiovasculares.
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microRNA pacientes con DM2
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Se seleccionaron como  potenciales
biomarcadores aquellos que presentaban
_ una expresion diferencial con un FDR p-
Lz g { value inferior a 0.05 y valores altos (tanto

“ positivos como negativos) de log fold
DISCUSION A

* Se identificaron 5 microRNAs sobre-expresados (hsa-mir-

122-5p, hsa-mir-193b-5p, hsa-mir-320c, hsa-mir-320d vy CONCLUSION Y PERSPECTIVAS FUTURAS
hsa-mir-483-5p) y 2 inhibidos (hsa-mir-199b-5p y hsa-mir- |

491-5p) en pacientes con DM2 frente a pacientes sanos.

Tras las correspondientes validaciones mediante paneles de qPCR
customizados, podra determinarse qué microRNAs pueden actuar
como biomarcadores tempranos de ECV con el objetivo de

establecer nuevas estrategias de diagndstico precoz de ECV
subclinica en pacientes con DM2.

e Todos estos han sido relacionados en la literatura cientifica
tanto con diabetes como con ECV.
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